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Perquè 
hauríem 

d’estudiar 
primats?



Pathogens



Una visió al passat



Una visió al passat



I sobre malalties?

Prado-Martinez et al. 2013 Solis-Moruno et al. et al. 2017



Un catàleg global de la diversitat genòmica a 
través de la radiació dels primats



Pocs recursos genòmics en primats

Kuderna, Esteller-Cucala, Marques-Bonet, 2020, Curr. Op. Gen. Dev.
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Pocs recursos genòmics en primats

Kuderna, Esteller-Cucala, Marques-Bonet, 2020, Curr. Op. Gen. Dev.

El nombre d'espècies de 
primats amb seqüències de 
genomes disponibles va 
augmentar un > un 400%

(N=233 vs 57)



33 espècies amb > 5 individus

100 espècies >1 individu
233 espècies (~60%)

71 gèneres (>95%)

Famílies (100%)

30 En perill crític

Seqüenciació del genoma complet
(811 individus cobertura ~ 30X)



Però… i què podem fer amb aquestes dades?



Biodiversitat i
variabilitat
genòmica

Les espècies més amenaçades
tenen senyals genòmiques?



Filogènies i 
taxonomies



HHMC:human lineage -specific 

high-frequency 

missense changes

44% del que 
coneixiem NO és

específic de 
humans!

Què ens fa humans?

80 gens



Una nova visió 
del genoma 
humà i de com 
buscar 
mutacions de 
malalties



Resultat



Això no ha acabat…. (II)

Total Popgen New

Genera 75 51 4

Species 304 108 71

Samples 2377 1423

Public

14

41

255



One Health
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